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ｎａｖｉｒｕｓＦｕｓｉｏｎ［Ｊ］．Ｃｅｌｌ，２０１９，１７６（５）：１０２６－１０３９．
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２０２０．２００２．２０１６．９５１９１３．ｄｏｉ：１０．１１０１／２０２０．０２．１６．
９５１９１３．
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ｉｍｍｕｎｉｔｙａｎｄｅｎｅｒｇｙｍｅｔａｂｏｌｉｓｍ［Ｊ］．ｍｅｄＲｘｉｖ，２０２０：
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［５０］　ＬＵＪ，ＣＵＩＪ，ＱＩＡＮＺ，ｅｔａｌ．Ｏｎｔｈｅｏｒｉｇｉｎａｎｄｃｏｎｔｉｎ
ｕｉｎｇｅｖｏｌｕｔｉｏｎｏｆＳＡＲＳＣｏＶ２［Ｊ］．ＮａｔｉｏｎａｌＳｃｉｅｎｃｅ
Ｒｅｖｉｅｗ，２０２０．ｄｏｉ：１０．１０９３／ｎｓｒ／ｎｗａａ０３６．

［５１］　ＲＯＤＲＩＧＵＥＺＭＯＲＡＬＥＳＡＪ，ＢＯＮＩＬＬＡＡＬＤＡＮＡＤＫ，
ＢＡＬＢＩＮＲＡＭＯＮＧＪ，ｅｔａｌ．Ｈｉｓｔｏｒｙｉｓｒｅｐｅａｔｉｎｇｉｔｓｅｌｆ：
Ｐｒｏｂａｂｌｅｚｏｏｎｏｔｉｃｓｐｉｌｌｏｖｅｒａｓｔｈｅｃａｕｓｅｏｆｔｈｅ２０１９ｎｏ
ｖｅｌＣｏｒｏｎａｖｉｒｕｓＥｐｉｄｅｍｉｃ［Ｊ］．ＩｎｆｅｚＭｅｄ，２０２０，２８
（１）：３－５．
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