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ｔｅｒ２０１９ｎＣｏＶＩｎｆｅｃｔｉｏｎ［Ｊ］．ｂｉｏＲｘｉｖ，２０２０：２０２０．
２００２．２００３．９３１７６６．ｄｏｉ：１０．１１０１／２０２０．０２．０３．
９３１７６６．

［４８］　ＦＡＮＣ，ＬＩＫ，ＤＩＮＧＹ，ｅｔａｌ．ＡＣＥ２Ｅｘｐｒｅｓｓｉｏｎｉｎ
ＫｉｄｎｅｙａｎｄＴｅｓｔｉｓＭａｙＣａｕｓｅＫｉｄｎｅｙａｎｄＴｅｓｔｉｓＤａｍ
ａｇｅＡｆｔｅｒ２０１９ｎＣｏＶＩｎｆｅｃｔｉｏｎ［Ｊ］．ｍｅｄＲｘｉｖ，２０２０：
２０２０．２００２．２０１２．２００２２４１８．ｄｏｉ：１０．１１０１／２０２０．０２．
１２．２００２２４１８．

［４９］　ＣＨＩＮＥＳＥＳＭＥＣ．ＭｏｌｅｃｕｌａｒｅｖｏｌｕｔｉｏｎｏｆｔｈｅＳＡＲＳ
ｃｏｒｏｎａｖｉｒｕｓｄｕｒｉｎｇｔｈｅｃｏｕｒｓｅｏｆｔｈｅＳＡＲＳｅｐｉｄｅｍｉｃｉｎ
Ｃｈｉｎａ［Ｊ］．Ｓｃｉｅｎｃｅ，２００４，３０３（５６６４）：１６６６－１６６９．

［５０］　ＬＵＪ，ＣＵＩＪ，ＱＩＡＮＺ，ｅｔａｌ．Ｏｎｔｈｅｏｒｉｇｉｎａｎｄｃｏｎｔｉｎ
ｕｉｎｇｅｖｏｌｕｔｉｏｎｏｆＳＡＲＳＣｏＶ２［Ｊ］．ＮａｔｉｏｎａｌＳｃｉｅｎｃｅ
Ｒｅｖｉｅｗ，２０２０．ｄｏｉ：１０．１０９３／ｎｓｒ／ｎｗａａ０３６．

［５１］　ＲＯＤＲＩＧＵＥＺＭＯＲＡＬＥＳＡＪ，ＢＯＮＩＬＬＡＡＬＤＡＮＡＤＫ，
ＢＡＬＢＩＮＲＡＭＯＮＧＪ，ｅｔａｌ．Ｈｉｓｔｏｒｙｉｓｒｅｐｅａｔｉｎｇｉｔｓｅｌｆ：
Ｐｒｏｂａｂｌｅｚｏｏｎｏｔｉｃｓｐｉｌｌｏｖｅｒａｓｔｈｅｃａｕｓｅｏｆｔｈｅ２０１９ｎｏ
ｖｅｌＣｏｒｏｎａｖｉｒｕｓＥｐｉｄｅｍｉｃ［Ｊ］．ＩｎｆｅｚＭｅｄ，２０２０，２８
（１）：３－５．
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