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ｎｏｄｏｍｉｎａｎｔＳＡＲＳＣｏｒｏｎａｖｉｒｕｓＥｐｉｔｏｐｅｓｉｎＨｕｍａｎｓＥｌｉｃ
ｉｔｅｄｂｏｔｈＥｎｈａｎｃｉｎｇａｎｄＮｅｕｔｒａｌｉｚｉｎｇＥｆｆｅｃｔｓｏｎＩｎｆｅｃｔｉｏｎ
ｉｎＮｏｎｈｕｍａｎＰｒｉｍａｔｅｓ［Ｊ］．ＡＣＳＩｎｆｅｃｔＤｉｓ，２０１６，２
（５）：３６１－３７６．

［１９］　ＢＡＲＵＡＨＶ，ＢＯＳＥＳ．Ｉｍｍｕｎｏｉｎｆｏｒｍａｔｉｃｓａｉｄｅｄｉｄｅｎｔｉ
ｆｉｃａｔｉｏｎｏｆＴｃｅｌｌａｎｄＢｃｅｌｌｅｐｉｔｏｐｅｓｉｎｔｈｅｓｕｒｆａｃｅｇｌｙｃｏ
ｐｒｏｔｅｉｎｏｆ２０１９ｎＣｏＶ［Ｊ］．ＪＭｅｄＶｉｒｏｌ，２０２０．ｄｏｉ：１０．
１００２／ｊｍｖ．２５６９８．
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